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INTRODUCTION

v'Probléme de santé public mondial
v' Algérie : prévalence = 0.43% (donneurs de sang)
v’ Grande variabilité génétigue :

6 genotypes (G1 a G6), plusieurs sous types
répartition geographique caracteristique



Répartition géographique des génotypes HCV




OBJECTIF

~4

Deéetermination des génotypes HCV circulant en Algeérie



Patients

* Patients consecutifs
* Infection HCV chronique (virémie documentée)

e Candidats au traitement antiviral



Méthodes

v" Hybridation inverse

v' Séqguencage et analyse phylogénétique des
regions E1 et NS4 si G5



Génome HCV

SUTR C E1 E2 PTNS2 NS3  NS4AB NSS A, B




Reésultats

De Décembre 2008 a Octobre 2010



Caractéristiques des patients

N=221
Moyenne d’ age 49.41 ans (12-85)
Sex-ratio F/H 1.37
Origine geographique:
Centre 175 (79.18%)
Est 30 (13.57%)
Ouest 08 (3.6%)

Non précisé 08 (3.6%)

Cirrhose 16 (7.24%)



Facteurs de risque
Hémodialyse 39 (17.64%)
Transfusion sanguine 27  (12.21%)
Exposition professionnelle 12 (5.43%)

Inconnu 143  (64.72%)



Distribution des génotypes
N=221
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Conclusion

v Prédominance du génotype 1b
v" Tous les génotypes sont retrouvés sauf le G6

v' Le G5 retrouvé est tres proche des souches
francaises
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